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Dada la dificultad de mitigar los efectos y erradicar las EEI una vez
establecidas, la deteccion temprana de las mismas para prevenir su
introduccion, son objeto de constantes investigaciones, incluyendo el uso de
ADN ambiental presente en el agua. En esta linea, y con el objetivo de relevar
la presencia de EEI en ambientes acuaticos del Mar Argentino y territorio
Antartico se realizaron muestreos durante las campafias antarticas de verano
(CAV 22-23 y CAV 23-24), SAMOC XX (2022) y diversos sectores del Mar
Argentino en marzo/abril de 2022. En este estudio en colaboracion entre el
SHN, el laboratorio de Hidrobiologia del MACN-CONICET y el MCGE de la
Universidad de Maine, USA, se compararan muestras de plancton, analizadas
tradicionalmente, con secuenciacion masiva de muestras de ADNa para
verificar su utilidad para detectar EEIs.
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1 Introduccion

Dada la importancia de las invasiones bioldgicas debido a su impacto sobre los
ecosistemas marinos [1, 2], sumado a la falta de legislacion y control en el manejo de
los vectores involucrados [3], se estima que las bioincrustaciones pegadas en el casco
de los buques son una de las principales causas de pérdida de biodiversidad en los
ambientes maritimo/portuario [4]. La alta demanda en el trafico maritimo ha
favorecido, afio tras afio, a la introduccion y dispersion de estos organismos. Teniendo
en cuenta que las consecuencias ecoldgicas de estas invasiones son, en general,
significativas e irreversibles, la importancia de su deteccion temprana es fundamental
para prevenir estos eventos e implementar rapidamente programas de mitigacion. El
uso de técnicas moleculares de ADN ambiental esta siendo desarrollado a nivel global
(https://www.invasivespeciescentre.ca/edna/), su estudio en los ambientes locales, asi
como la integracion de la informacion con datos disponibles a nivel mundial,
permitira validar y calibrar su uso [5, 6].



https://www.invasivespeciescentre.ca/edna/

2 Objetivos

1) Contribuir a la deteccion temprana y la prevencion de la introduccion de
especies exoticas acudticas mediante el uso de herramientas moleculares (ADNa).

2) Contribuir a la conservacion de la biodiversidad en ambientes acuaticos del
territorio Antartico y la plataforma continental del Mar Argentino.

3) Contrastar la riqueza de especies determinadas mediante muestreos del plancton
y con técnicas de secuenciacién masiva del material genético presente en el agua.

3 Materiales y métodos

El trabajo se descompone en tres grandes campafias: Puertos del frente maritimo
argentino (mar./abr. 2022), SAMOC-XX (dic.2022) y CAV (2022/23-2023/24). Para
cada sitio estudiado se recolectaron muestras para ADN ambiental de agua
superficial, por quintuplicado, con un balde de 10 It, a excepcion de SAMOC que se
realizaron triplicados en columna de agua a diferentes profundidades con botella
niskin de O9lIt. Adicionalmente se colectaron muestras de zooplancton para
reconocimiento morfoldgico con red de ictioplancton de 300 um, como control. Para
estas Ultimas se filtraron 50 It de agua (por sitio), concentradas en 250 ml y fijadas en
etano al 70%. Para la toma y fijacion de las muestras de ADNa se utilizaron botellas
plasticas de 250 ml, jeringas de 50 ml con pico con rosca tipo Luer Lock, porta filtro
y filtro de celulosa de 0,8um de tamafio de poro, @25mm y 0.75ml de buffer en tubos
Eppendorf de 2 ml [5]. Se recolecto el agua en las botellas, previamente esterilizadas,
rotulando el n® de réplica, consignando también los parametros quimicos y
ambientales basicos (T°C, pH y salinidad), asociados a cada sitio. Con posterioridad
se procedi6 al filtrado de las mismas, en el laboratorio, 250 ml totales por réplica.
Luego de la apertura del porta filtros, con instrumental esterilizado (RNA-DNA free),
se transfirio el filtro de celulosa al eppendorf con el buffer, las muestras se
conservaran refrigeradas hasta su posterior analisis. Se realiz6 un blanco de ADNa de
forma similar a lo explicado previamente pero usando agua destilada para cada una de
las estaciones. Las muestras de ADNa seran remitidas al laboratorio del Maine Center
for Genetics de la Environment University of Maine, Estados Unidos, para realizar la
extraccion y secuenciacion de las mismas.

4 Conclusiones

Considerando que una vez establecido el organismo invasor en el ambiente es
verdaderamente dificil de erradicar [7], todas las estrategias tienen que estar puestas
en la prevencion de su ingreso, monitoreando de forma eficiente, sus vias de ingreso y
sus posibles areas de distribucion [8]. Para esto es fundamental estar actualizado con
las herramientas técnico-tecnologicas para su deteccion temprana [9]. Hacer una
valoracion objetiva de la sensibilidad de los métodos, combinando la identificacion



taxonémica clasica y las modernas técnicas ADNa, permitiria obtener mejores
resultados. Obteniendo del primero los altos niveles de certeza y del segundo la
optimizacion en los tiempos de deteccion.
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